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Control biológico de insectos plaga, 
estado del arte y perspectivasy p p

IV Taller de Agentes Microbianos de Control 
Biológico

Daniel R. Sosa-Gómez
8:45 a 9:30 Hs

Agentes de Control Microbiano
Estratégias

• Colonización
• Introducción inoculativa
• Introducción inundativa
• Preservación
• Incorporar genes productores de toxinas en el• Incorporar genes productores de toxinas en el

genoma de  plantas
• Incorporar moléculas de acción sinérgica en el

genoma de plantas

• Incorporar o remover genes de entomopatógenos

http://www.agrototalholambra.com.br/detalhes_produto.php?prod_id=60

R$ 52,00 ./Dosis/Ha

http://www.agrototalholambra.com.br/detalhes_produto.php?prod_id=58

Agroshopdobrasil:

R$ 35,00 /dose/Ha

https://www.agroshopdobrasil.com.br/produto.php?cod_produto=3069601
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Metarhizium rileyi (Farl.) Kepler, S.A. Rehner, S. & Humber, 
R.A. comb. nov.

Tratamento Área consumida
cm2

Testigo 97,8

Consumo de área foliar  por A. gemmatalis 
infectada por diferentes patógenos

Nomuraea rileyi 80,4

AgMNPV 33,9

Dipel 0,18

Metarhizium rileyi

• O almacenamiento de aislamientos de M. rileyi
fue apropiado para la preservación por períodos 
entre 9 e 15 anos e 8 meses

• El aislamiento CNPSo‐Nr149, almacenado 

Sosa‐Gómez

,
durante 15 años y 8 meses, fue el hongo 
almacenado por mas tiempo y presentó mayor 
esporulación. 

• CNPSo‐Nr32, almacenado por 14 años y 9 meses, 
presentó crecimiento micelial pero su capacidad 
conidogénica fue severamente afectada

Epizootias de “Entomophthora” sobre Sitobion
avenae en trigo. Colombo, PR.
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Número medio de Anticarsia gemmatalis en 2 m de línea de soja. 
Ciclo 1997/98.
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Fungicidas afectan hongos benéficos
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Tratamento

Número médio de  A. gemmatalis / 2 m de línea de soja. 
Safra 1998/99.
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Crecimiento de Nomuraea rileyi en SMY com agroquímicos (Folicur: 375 ul, Opera 300 ul, 
Round up transorb: 100 ul, Dimilin 450 mg para 50 ml de meio líquido). *Medias difieren

del testigo, test Dunnett (P= 0.05%).
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CNPSo-Nr166

diflubenzuron (Dimilin)
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Efecto de funguicidas sobre M. rileyi
- +             ++           +++

Artea
Benlate
Domark
Folicur

Alliete
Condor
Derosal
Opus

Impact
Orius

Previcur

Kumulus
Opera
Priori
Score
Sphere
Sportak
Tilt

Palisade
Real

http://www.alice.cnptia.embrapa.br/bitstream/doc/444633/1/seletivfung.pdf

Brazilian Current Research
with Biopesticides

Phylogenetic and Genomic studies: 
• SNPV Perigonia ilus (Paraguay tea hornworm)
• NPV of Dione juno juno (Passion Fruit pest)
• GV of Erinnyis ello (Cassava hornworm)• GV of Erinnyis ello (Cassava hornworm)
• SNPV of Chrysodeixis includens (Soybean

looper)
• MNPV of Condylorhiza vestigialis (Poplar

caterpillar)

Morais Ribeiro, Bergmann; Lobo de Souza Marlinda; Castro, Maria Elita

PeilSNPV Genome
• The complete genome sequence of a SNPV isolated from 

Perigonia lusca (Lepidoptera: Sphingidae), an important 
pest of the Paraguay tea (Ilex paraguariensis), was 
determined using the pyrosequencing (454 Life Sciences 
Technology). 

• The PeilSNPV genome is approximately 132.000 bp, with 
a low GC content (39.6%). 

• 141 putative open reading frames (encoding proteins 
i h  l  50 i  id ) i h  i   with at least 50 amino acids) with no unique genes 

found. 

• Phylogenetic analysis reveals that PeilSNPV belongs to 
Alphabaculovirus group II.

Photo: Sosa-Gomez et al. 1994
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Genetically Modified Baculoviruses

• AgMNPV genome: absence of chitinase (v‐chiA) e cathepsin (v‐cath) 
genes, which are present in most of the genomes of baculoviruses

• The absence of chitinase and cathepsin genes may be responsible for 
the lack of liquefaction of A. gemmatalis larvae killed by AgMNPV. 

• A recombinant AgMNPV was modified with the insertion of v chiA• A recombinant AgMNPV was modified with the insertion of v‐chiA
and v‐cath genes, derived from the baculovirus Choristoneura
fumiferana defective nucleopolyhedrovirus (CfDefNPV) 

• Effects caused by the viral infection in A. gemmatalis larvae were 
compared with the wild‐type AgMNPV infection.

• The new recombinant AgMNPV was able to promote liquefaction of 
infected A. gemmatalis larvae after death.

Bergmann M. Ribeiro‐ UnB

AgMNPV – CfdefNPV - Wild LDB80

Photo: Sosa‐Gómez, D.R. Lima et al. 2013

Dipel
Condylorrhiza vestigialis  “Oruga del Álamo"

Alabama argillacea  "Curuquerê"

Heliothis virescens  “Oruga de la pera del algodonero"

Ecdytolopha aurantiana  "BichoFurão"

Thyrinteina arnobia  "LagartaThyrinteina, LagartaDeCorParda"

Diaphania hyalinata  "BrocaDasCucurbitáceas, LagartaRosca"

Trichoplusia ni  "LagartaMedePalmo, FalsaMedideiraDaCouve"

Ascia monuste orseis  "CuruquerêDaCouve, LagartaDaCouve"

Anticarsía gemmatalis  “Oruga de las leguminosas"

Chysodeixis includens  “Oruga Falsa Medidora"

Tuta absoluta  “Polilla del Tomate"

Pseudaletia sequax  “Orrugamilitar del Trigo"

CL50 de B. thuringiensis var. kurstaki em orugas de 3er
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Morales et al. (1995)

resistance ratio of 86 x

Alteraciones de la susceptibilidad depués de 5 generaciones

Sosa–Gómez & Miranda (2012)

Bacillus thuringiensis kurstaki:
Cry1A(a), Cry1A(b), Cry1A(c) and 

Cry2A

Muchas Gracias!Muchas Gracias!


