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Dra. Lucia Gutiérrez

//'Ag Estudio Agronomia en la UdelaR, obtuvo su PhD en la lowa State University
en mejoramiento genético vegetal , con una especializacion en ecologia, biologia evolutiva y
estadistica. Luego obtuvo una posicion de Profesora Asistente en el Departamento de
Estadistica a de la Facultad de Agronomia (UdelaR) y en 2014 de Profesor Asociado en el
mismo Departamento. Durante este periodo fue Profesor Visitante en la Oregon State Unviersity
en temas vinculados a la genética cuantitativa en cebada, y tuvo la oportunidad de realizar un
post-doc en la Universidad de Wageningen y en Centro de Investigacion de los Paises Bajos
para implementar analisis gendmicos en el software R. También enseiié en un gran numero de
cursos internacionales en Uruguay, Argentina, Brasil, Chile, USA, Holanda y Espafia. En agosto
de 2016 comenzo a trabajar como Profesora Asistente en el Departamento de Agronomia de la
Universidad de Wisconsin-Madison trabajando en mejoramiento de cereales y genética
cuantitativa. Aun es parte del Departamento de Estadistica de Facultad de Agronomia (UdelaR).

Su investigacion esta enfocada a genética estadistica, estudiando caracteres cuantitativos.

gutierrezcha@wisc.edu



Dra. Susan Mc Couch

! Susan McCouch es profesora de Genética y Mejoramiento Vegetal, Biologia
\}egétal, Estadl’stica Biologica y Biologia computacional en la Universidad de Cornell. Obtuvo su
PhD en la Universidad de Cornell en 1990 y trabajo 5 afos en el International Rice Research
Institute (IRRI) en Filipinas. En 1995 se integré a la Universidad de Cornell. Su investigacion esta
enfocada en genética de arroz incluyendo la publicacion del primer mapa molecular del genoma de
arroz en 1988. Realizdé los primeros estudios de QTL en tolerancia a sequia, resistencia a
enfermedades madurez, y rendimiento, clonando genes involucrados en la domesticacion del
arroz, demostrando que el bajo rendimiento de arroces salvajes esta dado por genes que pueden
potenciar la performance de cultivares modernos de arroz. Recientemente ha realizado estudios
de mapeo que demuestran que diferentes subpoblaciones de Oryza sativa tienen diferente
arquitectura genetica llevando a variaciones en caracteres complejos y explicando las bases
genéticas de las variaciones transgresivas y apoyandola divergencia anceestral entre grupos. Ella
ha tutoreado a un gran nimero de estudiantes a lo largo de todo el mundo y fue recientemente

elegido miembro de la  AMERICAN ASSOCIATION FOR THE. ADVANCEMENT OF SCIENCE y ha

recibido numerosos premios de investigacion, ensefianza y facultad
srm4@cornell.edu



RESEARCH ARTICLES

Scientometric profile of global rice research
during 1985-2014

- . 1 r - Fow r ..-
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'College of Plant Science and Technology, Huazhong Agricultural University, Wuhan 430070, China
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‘College of Economics and Management, Huazhong Agricultural University, Wuhan 430070, China

‘Hubei Rural Development Research Center, Wuhan 430070, China

"WISE Lab, Dalian Umiversity of Technology, Dalian 116085, China




Table 7. Top 10 pralific authors of rice-related artcles, [985-2014

All participated authors Corresponding authors
Authors Current afTiliation Articles Authors Current affiliation Articles
Yano, M. Mational Institute of Agrobiological 186 Wan, J. M. Chincse Academy of Agricultural 126
Sciences Japan Sciences
kKao, C. H. Mational Tarwan University 158 kKao, C.H. Mational Tarwan University 42
Wan, I. M Chinese Academy of Agricultural Sciences 154 Komalsu, % Mational Institute of Crop Science g1
Zhang, (). F. Huazhong Agricultural University 144 Conrad, R, Max Planck Institute for Terrestrial Tt
Microhiology
An, (1. Pohang University of Science and 142 Takarwa, I, National Institute of Agrobiological T3
Technology Sciences lapan
Matsuoka, M. Magoya University 127 Stebenmorgen. T. 1. Umiversity of Arkansas ik
Cian, 0. Chinese Academy of Agricultural Sciences 126 Fageria, N K. Embrapa. National Rice and Bean 67
Rescarch Center Brazil
Takarwa, F. Mational [nstitute of Agrobiological 125 Zhamg, Q.F. Huazhong Agncultural University 63
Sciences Japan
Siebenmorgen, T, 1. University of Arkansas 123 Matsuoka, M. Magova University S8
MeCouch, S. R Cornell University 114 Wy, P Zhengnang Umiversity 57

Table 8. Top 10 highly cited authors of rice-related arieles, 19852014

All participated authors Corresponding authors
Authors Current attiliation Articles Authors Current affiliation Articles
Yano, M. Mational Institute of Agrobiological 16447  Yano, M. Mational Institute of Agrobiological 3,267
Sciences Tapan Sciences Japan
MeCouch, 5 R Cornell Universiiy 11018 MeCouch, 5 R Cornell Lniversity 5 260
Fhang, Q). F. Huarhong Agricultural University 101 805 Zhang, O F Huarhong Agricultural University 4 842
Sasaki, T Mational Institute of Agrobiological 10490 Matsuoka, M Magova Universily 4 603
Sciences Japan
Shimamoto, K Mara Institute of Science Technology 8,635 Shimamoto, K Nara Institute of Science Technology 4,202
Matsuoka, M. Nagova University 5428 Conrad, R. Max Planck Institute for Terrestrial 3,841
Microbiology
Hirochika, H. Mara Institute of Science Technology T.897 Sasaki, T. Mational Institute of Agrobiological 2.59491]
Sciences Japan
An, G Pohung University of Science Technology 6,723 Meharg, A, A Lmiversily of Aberdeen 2,741
Khush, G. 5. Lniversity of California Davis 6,394 Hiong, L. Z, Huazhong Agricultural University 2611
Cham, ) Chinese Academy of Agricultural Sciences 5,338 Takarwa, F Mational Institute of Agrobiological 1352

Suiences Jupan




¢, Por qué éste proyecto ?



Introduccion al tema
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¢, Por qué implementar estas tecnologias ?

Estas tecnologias surgen en un mundo donde el
fenotipado (mano de obra) es cada vez mas caro y el

genotipado cada vez mas barato (aun no es la
situacion de Uruguay)

Lograr avances geneticos es cada vez mas dificil.

# China (LUP) e
O India (L)
© Indonesia (PW-)
A Korea, Rep. (LUP)
o | v Vietham (LLP)
LA

# ¢ ® | A Australia (L)
VY vaRwv, ¥ #
= T® China (L)
"™ |m France (LUP)
O India (LUP)
® The Netherlands (LUP)
¥ United Kingdom (LUP)

United States:
= | ® California (LUP)
B South-central (LLP)

Grain yield (kg ha™)




¢, Por qué éste proyecto ?



Los antecedentes ....

Existen un gran nimero de proyectos externos (ANII,
Fontagro, etc) y proyectos INIA que han vinculado a
los investigadores y las instituciones que forman
parte de este proyecto...



The Genetics of Winterhardiness in Barley:
Perspectives from Genome-Wide Association Mapr*

Jarislav von Zitzewitz, Alfonso Cuesta-Marcos, Federico Condon, Ari-’
Shiaoman 7~ Ann Corey, Tanya Filichkin, Scott P. Fisk, Lucie ~
lldiké Karr * Muehlbauver, Kevin P. Smith, Otto Ve’
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¢, Qué serequiere para implementar estas
tecnologias ?

PM con experiencia fenotipado

Correcto manejo de datos (softwares apropiados)
Estrategia de genotipado (local, outsource)
Capacidad en bioinformatica

Capacidad en bioestadistica

Coordinacion de RRHH / Integracion
disciplinaria e interinstitucional
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El Objetivo del proyecto es fortalecer el
desarrollo de grupos interdisciplinarios
de apoyo a los Programas Nacionales de

Mejoramiento de Cultivos.



Se espera consolidar la colaboracion
Interinstitucional entre la Facultad de Agronomia de
la Universidad de |la Republica, el Agronomy
Department de la University of Wisconsin-Madison,
el Department of Plant Breeding and Genetics de
Cornell University e INIA de forma de continuar la

colaboracion establecida.



Objetivos especificos

Apoyar la transicion hacia un sistema de base de datos para
los Programas de Mejoramiento Nacionales;

Desarrollar y aplicar herramientas bioestadisticas para los
Programas de Mejoramiento Genético;

Apoyar una sistematizacion de informacion genotipica
asociados a caracteristicas de interés;

Implementar seleccion genomica en los programas de
mejoramiento nacionales



Ademas ....

Facilitador para la concrecion de proyectos de investigacion

en conjunto

Aglutinador de esfuerzos de proyectos de investigacion ya

financiados.

Aprovechara la gran masa de proyectos de investigacion
existentes y se coordinaran los esfuerzos en los mismos en

base a la realizacion de estancias de investigacion.

Las responsables del proyecto realizaran estancias de

trabajo en Uruguay.



Se apoyara el desarrollo de herramientas
bioestadisticas en términos de disefios experimentales
mas eficientes, mapeo de caracteres cuantitativos y
seleccion genomica.
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Se apoyara el desarrollo de herramientas
bioestadisticas en términos de mapeo de caracteres
cuantitativos y seleccion genomica.

Se apoyara el desarrollo de herramientas
bioestadisticas en términos de mapeo de caracteres
cuantitativos




Resultados

Sistema de bases de datos (software) de
mejoramiento instalado y en funcion de los
mejoradores

Herramientas bioestadisticas disponiblesy
aplicables por mejoradores

Informacion de genes o marcadores moleculares
sistematizada y disponible para mejoramiento
asistido.

Seleccion gendmica implementada en los
programas de mejoramiento de Trigo y Arroz.



Investigadores de Universidades




